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Welchen Einfluss haben Ursprungszelle und Fusionspartner auf die 

Krankheitsentstehung?

Verteilung der Translokationspartner

Translokationen des MLL-Gens treten auf…  

in bis zu 10% aller akuten Leukämien

in bis zu 80% aller akuten lymphatischen Leukämien (ALL) von Säuglingen

in bis zu 10% aller akuten myeloischen Leukämien (AML) von Erwachsenen
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Humanes MLL-Translokationsmodell

Nabelschnurblut Knochenmark

CRISPR/Cas9

Doppelstrangbrüche 

in MLL + AF4/ AF9

Translokationen in    

MLL-AF4/ MLL-AF9

CD34+

Vergleich der translozierten Zellen abhängig 

von Ursprungszelle und Fusionspartner

Secker et al., Oncogene 2019
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Etablierung des MLL-Leukämiemodells
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

MLL-AF4 MLL-r translozierte Zellen zeigen:

eine unreife Zellmorphologie


einen myelomonozytären und unreifen 

Immunphänotyp

 MLL-spezifische Oberflächenmarker

Vergleichbare Morphologie und Immunphänotyp der translozierten 
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Erhöhte MLL-Targetgene
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Humanes MLL-Translokationsmodell 

in Zellen aus Nabelschnurblut und 

adultem Knochenmark 

MLL-AF4 Translokationen in adulten 

Zellen immortalisieren nicht

Experimentelle Plattform für 

weitergehende genetische Untersuchung 

des Einflusses von Ursprungszelle und 

Fusionspartner

?
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Secker et al., Oncogene 2019



Anhang

Meyer et al., 2017



19

Horton et al., leukemia 2012


